Realizované projekty

poskytovatel inv. neinv. pocet grantd
(tis. K&) (tis. K&)
Vyzkumny zamér 11960 156 082 1
GA AV CR 245 16 527 29
AV CR Cil. vyzkum 5252 5
GA CR 1950 37 057 59
MSMT 4 820 13 651,60 14
MZdr 2058 8
MZe 890 3
MZP 650 1
MO 155 1
MPO 1670 1255 3
EU 1332 8574 7

Ucelové prostedky vyzkumného zaénu a poskytnuté grantovymi agenturami byly pouzity
v souladu s hlavnim poslanim Mikrobiologického GstaAV CR, tedy pro financovani
védeckého vyzkumu v oblastech mikrobiologie, molekaildiologie, imunologie, biochemie
a rozvoje biotechnologii. V ramci tohoto vyzkumuoyspodrobg studovany otazky produkce
biologicky aktivnich latek, enzyfn regul&ni mechanizmy ¥izeni diferenciace ustu
mikroorganizni, mechanizmy podilejici se nafeposu a modifikaci DNA, degradta
aktivity mikroorganizni, fotosynteticky systém, vyvojové aspekty imunjpgtologie a léba
autoimunitnich onemoeni a imunologie onemo¢ni nadorovych.

Mezi nejvyznamyyjSi vysledky ziskané v roce 2005 filat nag.

analyza proteomu a transkriptomu meningokoka ra$tmu v podminkach limitace
Zelezem a identifikace protéina gerii, které byly v pitomnosti Zeleza vyznamin
indukovany nebo reprimovany;

®m izolace a charakterizace shluku gemutnych pro biosyntézu antibiotika celesticetinu
stanovenim DNA sekvence dlouhé 80 tisic pai bazi, kddujici 27 protein

m  zjiSténi, Ze toxoidu adenylat cyklasy (ACT) lze pouZzkganoste antigei pro vylepSeni
diagnostického testu pro detekci latentni tuberkylo lidi a skotu;

= piiprava (ve spolupraci s UMCH AYR a UACH AV CR) a charakterizace hetero-
gennich katalyzatér na bazi ferrii a hydroxylapatitu s obsahemédn kobaltu a
manganu.

prikaz vlivu inaktivace genu kodujiciho polyfosfatksoa ktera je zodp@dna za tvorbu
energeticky bohatych zasobnich molekul, na produktzymi podilejicich se na
metabolismu cukr a aminokyselin a na¢které komponenty transiaiho systému — tato
mutace vede k vyraznému zvySeni produkce antibiokkeptomycet;

prikaz vlivu signalizaniho proteinu StkP lidského patogeBueptococcus pneumoniae
na expresi proteinpomoci DNACIipt;

analyza mechanisinfunkce strukturnich interakci v dopravovani, uimigni a obréné
proteinmi kvasinky Saccharomyces cerevisiae za normalnich podminek i za podminek
teplotniho ¢i osmotického stresu pomoci nejmodgéich molekulara-biologickych
metod intragenového zéeni, deléni analyzy a fyzikalé-chemickych technik;

m prikaz vlivu zvySené koncentrace atmosférického, @® sloZzeni spotenstva fdnich
mikroskopickych hub v polnich podminkach;

®m izolace nového inhibitoru acetylcholinesterasy zkeNostoc sp.;



vyvoj pavodni metody kryoprezervace pouZitelné pro dloulbédachovavani taxono-
micky Sirokého spektra kultur hub (makromyiganikromyceti a kvasinek), ktera fize
slouzit jako obecn& metoda ve sbirkach,ipppovozech;

dokorteni sekvenace genomu isolatu fotoheterotrofni In@kieythrobacter sp. NAP1,;
zjisteéni, Ze ochrannydinek bakterii isobicich proti $evnim zagtam je rovréz zavisly
na zmsobu podavangéthto bakterii;

pokratilo studium proléiv na bazi HPMA s doxorubicinem uvmvanym vlivem zniny
pH prostedi, které pat mezi velmi slibna chemoterapeutika nové generseespolu-
praci s firmou Zentiva, a.s. jsou postdpokortovany preklinické testy tzv. hydrazo-
novych vzork (nesnd¢rovany polymerni konjugat s doxorubicinem navazangm
polymerni nosi hydrazonovou vazbou), které jsou nutné pro zalhajegulérnich
klinickych tesfi.



